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Typy nervovych

viaken
. L Polomér | Rychlost vedeni Trvani hrotu Asolutni refrakterni
Typ vlakna Myelinizace Funkce .1 p
(pm) (ms™1) (ms) faze (ms)
Aa Ano Propriocepce, motorika 12-20 70-120 0,4-0,5 0,4-1
AB Ano Dotyk, tlak 5-12 30-70 0,4-0,5 0,4-1
Ay Ano Svalové vreténka 3-6 15-30 0,4-0,5 0,4-1
Ad Ano Bolest, dotyk, chlad 2-5 12-30 0,4-0,5 0,4-1
B Ano Pregangliova autonomni <3 3-15 1,2 1,2
C Ne Zadni koreny - bolest, teplota, 0.4-1,2 0.5-2.3 5 5
mechanorecepce
Ne Sympatllckla - postgangliova 03-1,3 0.7-2,3 2 2
sympaticka
|Zivé fosilie =
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oprava dvouretezcovych zlomu : ramci WikiTymu urovni Ziva fosilie.

Dvouretézcové zlomy (DSB) jsou nejzavaznéjsim typem poskozeni DNA. Dochazi k nim pri souc¢asném preruseni
obou retézcd v disledku plsobeni exogennich nebo endogennich mutagen( . Prestoze jsou v porovnani s ostatnimi
typy poskozeni DNA vzacné, uvadi se, Ze i jediny neopraveny dvouretézcovy zlom mize vést k zaniku burky. Pokud
oprava neprobéhne spravné, dochazi ke genetickym mutacim.

Frekvence poskozeni DNA vyjadrana v poctu bunék za den

Typ poskozeni DNA Frekvence poskozeni na buiiku na den
Jednoretézcovy zlom DNA 50 000
Depurinace baze 10 000
Alkylace 5000
Oxidacni léze 2 000
Deaminace baze 600
Dvouretézcovy zlom 10

DSB jsou opravovany dvéma hlavnimi mechanismy - nehomologni spojovani volnych konct (non-homologous end
joining, NHEJ) a homologni rekombinace (homologous recombination, HR). Jak presné probihd volba toho kterého
opravného déje je stale predmétem vyzkumu. Nicméné je zndmo, Zze homologni rekombinace vyZaduje ke spravné
funkci sesterskou chromatidu, a proto tento systém vyuziva burika v pozdni S a G2 fazi. NHEJ se na druhou stranu
vyuziva nezdvisle na fazi bunécného cyklu, jelikoz zadnou predlohu nepotrebuje.

Nehomologni spojovani volnych konci

Na rozdil od ostatnich DNA opravnych mechanism, které jsou zaméreny predevs$im na maximalni presnost, je

hlavni prednosti NHEJ flexibilita. To je na misté s ohledem na mnozstvi pricin, které dokdzou DSB zbUsobit, stejné
jako rozmanitost volnych DNA zakonceni, jez mohou timto zpldsobem vznikat. Hlavnimi G¢astniky NHE]J jsou:

= Ku 70/80 protein.
= DNA-PKcs.
= XRCC4 + ligaza IV komplex.

NHE) zprostrfedkovava primé spojeni prerusené DNA. Tento déj je zahajen naseddnim Ku 70 a Ku 80 proteinu na
volné konce retézcl nezavisle na sekvenci nukleotidd. Tento heterodimer pak slouzi jako zadklad pro vazbu dalsich
molekul zminénych vyse. Na tento komplex nasedaji enzymy které se podileji na tzv. DNA end processing. Jednd se
0 dé&j, béhem kterého dochazi k odstranéni poskozenych nukleotidd a jejich nové syntéze tak, aby byly retézce
navzajem opét komplementarni. Je nutno dodat, Ze béhem tohoto déje mlze dojit k delecim. Poslednim krokem je
aktivace XRCC4 a ligazy IV, coz znovu spoji prerusenou nukleovou kyselinu.

Homologni rekombinace
Odkazy
Zdroje

= MATOUS, Bohuslav. Zgklady lékarské chemie a biochemie. - vydani. Galén, 2010. 540 s. ISBN
9788072627028.
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Schéma funkce NHEJ a HR v bunkéach savcd
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